WYSTEPOWANIE GLONOW Z RODZAJU
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WPROWADZENIE

Glony z rodzaju Prototheca to rozpowszechnione w przyrodzie jednokomoérkowe, bezchlorofilowe saprofity. Niektore gatunki sa oportunistycznie patogenne wywotujac

zakazenia czlowieka | zwierzat, zwane prototekozami. Najczestszg postacia prototekozy jest zapalenie wymienia u krow mlecznych (mastitis).

Obecnie do rodzaju Prototheca zaliczanych jest 14 gatunkow (Jagielski i wsp., 2019, Alg. Res., 43:101639), z ktorych dwa — Prototheca wickerhamii | Prototheca bovis (dawnie]
Prototheca zopfii gen. 2) odpowiadaja w najwiekszej mierze za zachorowania u, odpowiednio ludzi | zwierzat. Przez dtugi czas identyfikacja gatunkowa glonoéw Prototheca
spp. opierata sie na metodach fenotypowych. Od blisko dwoéch dekad stosuje sie narzedzia molekularne, gilownie wykorzystujgce analize sekwencji operonu rDNA oraz

mitochondrialnego genu cytb (Jagielski i wsp., 2018, J. Clin. Microbiol., 56:e00584-18).

CEL

Celem pracy byto zbadanie czestosci wystepowania glonéw Prototheca spp. w réznych ekosystemach naturalnych na terenie Polski.

MATERIALY | METODY

Badanie objeto 139 préb pochodzacych ze zbiornikéw wodnych, tj. stawow (n=38), rzek (n=35), Krzyzewo-Jurki B ;;;"Zfzp;éb
: . ikofajki isz iy
jezior (n=16), zalewéw (n=13), potokéw (n=8) i innych, np. kanatéw, oczek, glinianek (n=29), S N\ D'Q’e‘”gstm,eka / i
Ciechocinek K
a takze 54 proby ze srodowisk ladowych, w tym gleby (n=16), piasku (n=6), osadu \ N
przybrzeznego (n=4), mutu (n=4) i osadu dennego (n=1) z réznych zbiornikdw wodnych oraz 23 |
préby pobrane z oboér i stajni (tj. wymazy ze s$cian i drzwi budynkéw hodowlanych, ztoboéw, \ Jelonki
Zateze-Eliasze

odpadow, odchodow zwierzat). Po pobraniu material, w zaleznosci od konsystencji, posiewano \ Wyszkéw
na podtoze wybiorcze dla prototek (Prototheca Isolation Medium, PIM), w wypadku czesci prob
stosujac 48-godzinng preinkubacje w ptynnej pozywce PIM. . o T |

lzdebno -
Wyroste na podiozu PIM (72 godz., temp. 30°C) kolonie, ktérych morfologia przypominata glony Koscielne | T Warszawa
Prototheca spp., poddawano obserwacjom mikroskopowym. Nastepnie izolowano genomowy "\ Kamionka
DNA, przy uzyciu zestawu GenoLyse (HAIN, Francja), i uzywano go do typowania genetycznego - debrg ! y 7 - ' ’ o e
metoda PCR-RFLP dla genu cytb (Jagielski i wsp., 2018, J. Clin. Microbiol., 56:e00584-18). S 11. gI -

Zabtotnia - 1 | —Ropczyce
WY N I K I Piotrkow  Krakow v "’7 "
Trybunalski Ostrow b o

Ogotem, z 193 prob srodowiskowych, wyhodowano 13 (13/193; 6,7%) szczepow nalezacych do Zakiinane

rodzaju Prototheca. Wi?k320§é (11/13; 8416%) pOChOdZ“a ze srodowisk WOdnyCh- Szczepy te Ryc. 1. Miejsca poboru préb srodowiskowych na terenie Polski, z uwzglednieniem ich rodzaju i liczby.

zidentyfikowano jako Prototheca wickerhamii (6/13; 46,1%) | Prototheca pringsheimii (4/13;
Ryc. 2. Poczatkowy schemat

30,8%). Jeden szczep, pochodzacy z Wisty, byt inny od wszystkich opisanych dotad gatunkow.

doswiadczalny dla izolacji

szczepow Prototheca spp.

Wsrod préb ladowych jeden (1/13; 7,7%) szczep zidentyfikowano jako P. wickerhamii, inny — jako

P. pringsheimii. Oba szczepy wyizolowano z gleby pobranej przy Jeziorze Mikotajskim. Od lewey strony: probkowane
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Ryc. 3. Identyfikacja gatunkowa 13 mikrobiologiczna, obserwacje

wyhodowanych  szczepéow przy mikroskopowe.

wykorzystaniu metody PCR-RFLP
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dla genu cytb. Produkty amplifikacji 11 (7,9%)
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wykazujagcego roéznice wzgledem _ _ ] _ L ] ] ]
_ Ryc. 4. Rozktad zidentyfikowanych szczepow z rodzaju Prototheca w kontekscie dwoch typow proéb

wszystkich poznanych dotad _ N ) _ _

M Pw Pp W1 W2 W4 W5 01 M2 PB S1 S2 M1 St1 St2 W3 M » —wodnych 1 ladowych, pobranych z réznych ekosystemoéw naturalnych na terenie Polski.

gatunkow.
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WNIOSKI

Z facznej liczby 193 pobranych prob srodowiskowych, zaledwie 6,7% wykazato obecnos¢ glonow Prototheca spp. Glony Prototheca spp. czesciej izolowano ze srodowisk

wodnych, niz lgdowych. Najwiecej izolowanych szczepow nalezato do gatunku P. wickerhamii.



