TYPOWANIE GENETYCZNE SZCZEPOW KLINICZNYCH
MYCOBACTERIUM KANSASII IZOLOWANYCH W POLSCE W LATACH 2000-2015

Zofia Bakuta!, Magdalena Modrzejewska®, Aleksandra Safianowska?,
Justyna Kosciuch?, Tomasz Jagielskil”

1Zaktad Mikrobiologii Stosowanej, Instytut Mikrobiologii, Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski
’Katedra i Klinika Choréb Wewnetrznych, Pneumonologii i Alergologii, Warszawski Uniwersytet Medyczny

*Autor korespondencyjny, tel.: 22 55 41 312, e-mail:

WSTEP

Pratki Mycobacterium kansasii nalezg do wolnorosnacych pratkdw niegruzliczych (NTM, ang. nontuberculous mycobacteria), wywotujgcych
oportunistyczne zakazenia u ludzi i zwierzat, zwykle w postaci przewlekiej choroby ptuc, klinicznie imitujgcej gruzlice. Mycobacterium kansasii jest 6.
najczesciej izolowanym NTM na swiecie. Polska zajmuje po Stowacji drugie miejsce w Europie pod wzgledem czestosci izolacji M. kansasii z materiatow
klinicznych (35% izolacji NTM). Wiele badan wykazato zréoznicowanie genetyczne tego patogenu. Obecnie, w obrebie gatunku M. kansasii, wyroznia
sie 7 typow genetycznych (I-VIl), przy czym genotypy | i Il s3 najczesciej obserwowane i wigzane z chorobami ludzi, a pozostatych pie¢ ma zwykle
pochodzenie srodowiskowe.

CEL

Celem badania byto przeprowadzenie typowania genetycznego szczepow M. kansasii izolowanych od pacjentow w Polsce w latach 2000-2015.

MATERIALY | METODY

Badanie objeto 225 szczepdw M. kansasii wyizolowanych od 122 pacjentow pierwotnie z podejrzeniem gruzlicy w Szpitalu Klinicznym Warszawskiego
Uniwersytetu Medycznego, w latach 2000-2015. Dotarto do petnej dokumentacji medycznej 107 pacjentow, od ktorych izolowano tacznie 193 szczepy.
Przypadki analizowano pod katem kryteriow bakteriologicznych, klinicznych i radiologicznych przyjetych przez American Thoracic Society (ATS).
Identyfikacja do gatunku przeprowadzona zostata przy uzyciu metod chromatograficznych, badz testu GenoType Mycobacterium CM/AS (HAIN
Lifescience). lzolacje genomowego DNA przeprowadzono z wykorzystaniem zestawu AMPLICOR® Respiratory Specimen Preparation Kit (Roche
Diagnostics), wg zalecen producenta. Do genotypowania uzyto trzech opisanych wczesniej w literaturze metod PCR-RFLP (ang. PCR-Restriction
Fragment Length Polymorphism) dla genow hsp65, rpoB i tuf.

WYNIKI

Na podstawie analizy PCR-RFLP 224 szczepy zakwalifikowano do | typu ) 26 szczepow

genetycznego M. kansasii a jeden — do Il typu genetycznego. 110 (48,9%)
szczepow izolowano z potwierdzonych przypadkow mykobakterioz (od 53
pacjentow, 43,4%), 26 (11,6%) z mykobakterioz prawdopodobnych (od 16
pacjentow, 13,1%), a 57 (25,3%) szczepow (od 38 pacjentow, 31,1%)
zaklasyfikowano jako pochodzenia srodowiskowego. Dla 15 pacjentow
(12,4%), od ktdrych izolowano 32 (14,2%) szczepy, status choroby nie byt
znany. Szczep M. kansasii typu |l izolowany byt od pacjenta nie
chorujgcego na mykobakterioze ptuc.
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WNIOSKI

1. W Polsce, szczepy M. kansasii izolowane z przypadkow klinicznych
nalezg do typu I.

2. Pratki M. kansasii typu | izolowane sg zarowno z przypadkow
potwierdzonych, jak i niepotwierdzonych mykobakterioz.
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